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Celem badan byto oszacowanie frekwencji genotypow w locus RYRI oraz zbadanie
wplywu poszczegolnych genotypow na cechy tuczne, rzezne i rozptodowe u loch rasy pbz
pochodzqcych z krajowej hodowli zarodowej. Z 797 swin, ktore byly oceniane przyzyciowo,
wykazano 75,8% z genotypem NN, 23,2% z Nn i 1% z nn. Porownujqc zwierzeta o geno-
typach NN z Nn, stwierdzono lepsze parametry cech tucznych i rzeznych u Swin o geno-
typie NN. U 282 loch ocenianych rozplodowo, ktore daly 3 mioty, frekwencja genotypu
NN wynosita natomiast 74%, a Nn — 26%. Lochy o genotypie NN urodzity i odchowaty
w dwoch pierwszych miotach wiecej prosiqt w porownaniu do loch o genotypie Nn.

Mutacja w genie RYR I, pozytywnie wptywajaca na jakos$¢ tuszy jest jednoczesnie
odpowiedzialna za podatno$¢ $win na stres oraz wystepowanie wad jakosci migsa.
W chwili obecnej coraz wigkszy nacisk ktadzie si¢ na cechy zwiazane z jako$cia
migsa, dlatego dazy si¢ do wyeliminowania tej mutacji z hodowli zarodowe;j.

Ponadto, w wielu pracach wykazano negatywny wptyw genotypu RYRI™ na
cechy zwiazane z rozrodem, czyli liczbe prosiat urodzonych i odchowanych w miocie
(Kuryt 1 Wroblewski, 1992; Nystrom i Andersson, 1993; Omelka i in., 2006).

Celem badan byto oszacowanie frekwencji genotypdéw w locus RYR [ oraz zbadanie
wplywu poszczegdlnych genotypoéw na cechy tuczne, rzezne i rozptodowe loch rasy
pbz pochodzacych z populacji §win zarodowych.

Material i metody

Materiat do badan stanowity lochy pochodzace z hodowli zarodowej, ktore zostaty
poddane badaniom w kierunku podatnosci na stres. Ogdtem analizg objgto 797 loch,
ktore zostaly ocenione przyzyciowo oraz 626 loch objetych ocena uzytkowosci
rozptodowej. Aby méc przeanalizowac statystycznie uzyskane wyniki z grupy loch
z oceng rozplodowa wybrano tylko te, ktore urodzity 3 kolejne mioty (282 szt.).
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Krew do badania polimorfizmu genu RYR! przekazano do Instytutu Zootechniki
przez PZHiPTCh POLSUS w okresie od lutego do czerwca 2007 r. Identyfikacje geno-
typow przeprowadzono metoda PCR-RLFP, przy zastosowaniu enzymu restrykcyjne-
go Cfol. Obliczono frekwencje genotypow i alleli dla loch ocenianych przyzyciowo,
wszystkich loch z ocena rozptodowa i loch, ktore urodzity 3 mioty.

Analizg statystyczng uzyskanych wynikéw przeprowadzono testem Duncana za
pomoca programu Statgraphics Plus 6.0.

Wyniki

W tabeli 1 przedstawiono frekwencj¢ genotypow i alleli w badanej populacji
loch. U loch ocenianych przyzyciowo wykazano 75,8% zwierzat z genotypem NN,
23,2% z Nni 1% z nn. Dla loch, u ktérych prowadzona jest ocena rozptodowa, stwier-
dzono natomiast 77,8% $win z genotypem NN, 21,6% z Nn i 0,6% z nn. W tej
grupie znajdowaly si¢ lochy z r6zng ilo$cia urodzonych miotow, dlatego do dalszych
obliczen wytypowano $§winie, ktore urodzily 3 mioty. Stwierdzono u nich 74,0% §win
o genotypie NN 126,0% o Nn.

Tabela 1. Frekwencja genotypow i alleli u loch ocenianych przyzyciowo i rozptodowo
Table 1. Genotype and allele frequency in sows evaluated for live and reproductive traits

Genotypy (%) Allele
Lochy Genotypes (%) Alleles
Sows
NN | Nn | nn N n

Oceniane przyzyciowo 75,8 23,2 1,0 0,874 0,126
Live evaluated sows
Wszystkie z ocena rozplodowa 77,8 21,6 0,6 0,886 0,114
All reproductively evaluated

SOWS

Oceniane rozptodowo, ktore

urodzity 3 mioty 74,0 26,0 - 0,870 0,130
Reproductively evaluated sows

that gave birth to 3 litters

Tabela 2 przedstawia wyniki uzytkowosci tucznej i rzeznej loch ocenianych
przyzyciowo w zalezno$ci od genotypu RYRI. Metodyka tej oceny przewiduje
standaryzacj¢ cech na wiek lub masg ciata (Eckert i Szyndler-Nedza, 2007; Eckert
i Zak, 2007), dlatego w tabeli podano wartosci standaryzowane. Najwyzsze przyros-
ty (644,5 g), a co za tym idzie najwyzsza masg ciala, wykazano u loch o genotypie
NN, a najnizsza u zwierzat heterozygotycznych (632 g). W cechach rzeznych najlep-
szymi parametrami charakteryzowaly si¢ $winie o genotypie nn. Jednak, w zwiazku
z niewielka liczba przebadanych zwierzat (8 szt.) nie wzigto ich pod uwage w analizie
statystycznej. W pozostatych grupach stwierdzono u $win ciensza stoning, grubszy
migsien najdtuzszy grzbietu, a co za tym idzie, wigksza procentowa zawarto$¢ migsa
w tuszy u loch o genotypie NN. Analiza statystyczna nie wykazata jednak istotnych
roéznic pomigdzy grupami o roznych genotypach w zadnej z cech.
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Tabela 2. Uzytkowos$¢ tuczna i rzezna loch ocenianych przyzyciowo w zaleznos$ci od genotypu RYR!
Table 2. Fattening and slaughter traits of live evaluated sows according to RYRI genotype

Genotyp
Wyszczegodlnienie Genotype
Item
NN Nn nn
Liczba zwierzat X 604 185 8
No. of animals
Masa ciata (kg) X 1049 103,9 101,4
Body weight (kg) SD 13,08 12,79 11,70
Przyrost dzienny standaryzowany X 644.5 632,0 635,4
na 180. dzien zycia (g) SD 74,65 81,18 62,56
Daily gain standardized for 180
days of age (g)
Grubo$¢ stoniny w P2 standary- X 11,34 11,60 10,69
zowana na 110 kg masy ciala gp 2,08 2,23 1,49
(mm)
Backfat thickness at P2 standard-
ized for 110 kg body weight (mm)
Grubo$¢ stoniny w P4 standary- X 11,03 11,20 10,61
zowana na 110 kg masy ciala gp 2,08 2,21 2,41
(mm)
Backfat thickness at P4 standard-
ized for 110 kg body weight (mm)
Grubo$¢ migénia w P4M stand- X 54,36 54,19 57,94
aryzowana na 110 kg masy ciata gp 5,12 4,76 3,30
(mm)
Muscle thickness at P4M standard-
ized for 110 kg body weight (mm)
Procent migsa standaryzowany na X 56,84 56,65 58,08
180. dzien zycia (%) SD 2,76 2,69 1,74

Meat percentage standardized for
180 days of age (%)

Brak istotnych réznic pomigdzy genotypami.
No significant differences between genotypes.

Dane dotyczace uzytkowosci rozptodowej loch z 3 miotami przedstawiono
w tabeli 3. W tej grupie zwierzat nie byto $win o genotypie nn. W 11 2 miocie wyka-
zano wyzsza liczbe prosiat urodzonych i odchowanych do 21. dnia zycia u loch
o genotypie NN (urodzonych odpowiednio o 0,11 i 0,23 prosigcia wigcej oraz od-
chowanych odpowiednio 0 0,061 0,23 prosigcia wigcej). W miocie 3 lochy te urodzity
natomiast $rednio mniej liczne mioty (o 0,09 szt.), ale odchowaty wigcej prosiat
(0 0,10 szt.) w porownaniu z lochami heterozygotycznymi. Nie wykazano statystycz-
nie istotnych réznic pomigdzy obiema grupami zwierzat.
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Tabela 3. Uzytkowos$¢ rozptodowa loch w zaleznosci od genotypu RYR!
Table 3. Reproductive performance of sows according to RYR/ genotype

Liczba prosiat urodzonych Liczba prosiat odchowanych

Liczba loch No. of piglets born No. of piglets reared

No. of sows NN Nn NN Nn
208 73 208 73
Miot I X 10,99 10,88 10,28 10,22
Litter I SD 1,44 1,57 1,22 1,42
Miot 11 X 11,37 11,14 10,67 10,45
Litter I SD 2,01 1,53 1,73 1,33
Miot III < 11,69 11,78 10,88 10,78
Litter I1T SD 1,48 1,64 1,40 1,34

Brak istotnych r6znic pomigdzy genotypami.
No significant differences between genotypes.

Omowienie wynikow

Jak wykazano w niniejszych badaniach, w analizowanej grupie loch rasy pbz
ocenianych przyzyciowo, stwierdzono blisko 76% zwierzat o genotypie NN, a tylko
1% z udzialem homozygot recesywnych (nn) pod wzgledem genotypu RYRI.
Frekwencja allelu NN wynosita 0,874, a allelu n — 0,126. U loch z ocena rozptodowa
77,8% posiadato genotyp NN, 21,6% — Nn i1 0,6% — nn. Po wybraniu do dalszej analizy
loch z 3 miotami nie stwierdzono jednak zwierzat o genotypie nn, chociaz w tej grupie
frekwencja allelu n byta wyzsza niz u wszystkich loch z ocena rozptodowa.

W najnowszych pracach innych polskich badaczy nie wykazano loch o genotypie
nn w populacji §win rasy pbz. Jasek i in. (2006) stwierdzili w jednym ze stad 76,27%
loch z udziatem homozygot dominujacych i 23,73% loch o genotypie RYRI7, a frek-
wencja alleli byla podobna jak w badaniach wiasnych. Bogdzinska (2006) u loch
stad zarodowych z rejonu kujawsko-pomorskiego wykazata 57,50% loch o geno-
typie NN i 42,5% loch o genotypie Nn. We wczeéniejszych badaniach tej autorki
u wybranych loch pochodzacych z tego rejonu rowniez stwierdzono 50,62% loch
o genotypie NN149,38% o genotypie Nn (Bogdzinska, 2004). Nieco odmienne wyniki
uzyskano w pracach dotyczacych $win rasy Landrace w dwoch stadach zarodowych
na terenie Stowacji. Omelka i in. (2006) wykazali 70,21% i 70,59% loch o genotypie
NN; 27,66%126,06% — Nn 12,12% 1 2,35% — nn (frekwencja allelu N—0,8401 0,841,
allelun — 0,160 1 0,159).

W badaniach wlasnych okreslono, wytaczajac grupg zwierzat o genotypie nn ze
wzgledu na jej mala liczebno$¢, Ze nieco lepszymi parametrami pod wzgledem cech
tucznych irzeznych charakteryzowaty si¢ loszki bedace homozygotami dominujacymi
NN w porownaniu z heterozygotami. Podobne wyniki uzyskali Jasek i in. (2006).
Swinie o genotypie RYRIC charakteryzowaty si¢ lepszymi standaryzowanymi przy-
rostami dziennymi i lepsza procentowa zawarto$cia migsa w tuszy (odpowiednio:
683 g i 59,74%) w poréwnaniu z lochami o genotypie RYRI" (659 g i 57,19%),
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nie stwierdzono jednak statystycznie istotnych roznic. Kaminski i in. (2002), pod-
czas badania knuréw rasy pbz w dwoch hodowlach wykazali, ze w jednym ze stad
$winie bedace homozygotami dominujacymi gorzej przyrastaly, lecz mialy lepsza
migsnos$¢ tuszy w poroOwnaniu do zwierzat o genotypie Nn. W stadzie drugim stwier-
dzono odwrotng zalezno$¢. Krzecio 1 Koé¢win-Podsiadta (1999) z kolei stwierdzity
wyzsza migsno$¢ szacowana po uboju u tucznikow o genotypie Nn. Wyzej
wymienieni autorzy u §win rasy pbz objetych badaniami nie stwierdzili zwierzat
0 genotypie nn.

Pod wzgledem liczby prosiat urodzonych i odchowanych w miocie, generalnie
lepszymi parametrami cechowaty si¢ lochy bedace homozygotami dominujacymi,
z wyjatkiem liczby prosiat urodzonych w 3. miocie. Bogdzinska (2004) rowniez
wykazata wigcej prosiat odchowanych w 1. i 2. miocie u loch o genotypie NN
w porownaniu do loch o genotypie Nn (odpowiednio o: 0,76 i 0,72 szt.).
U stowackich loch hodowlanych rasy Landrace stwierdzono takze najwyzsze para-
metry cech rozptodowych u loch o genotypie NN (Omelka i in., 2006). Jedynie
w badaniach Jaska i in. (2006) mozna zauwazy¢ mniejsza liczbg prosiat urodzonych
u loch o genotypie RYRIC, chociaz lochy te odchowaty wiecej prosiat w porowna-
niu do loch z RYRI“".

Podsumowujac mozna stwierdzi¢, ze w krajowym pogltowiu loch hodowla-
nych rasy pbz jest niewielki odsetek $win o niepozadanym genotypie nn. Na pod-
stawie przeprowadzonych badan wykazano natomiast, ze lochy o genotypie NN
charakteryzowaly si¢ lepsza uzytkowoscia tuczna, rzezna i rozplodowa w poréwnaniu
do loch bedacych heterozygotami.
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Fattening, slaughter and reproductive performance of Polish Landrace breeding sows according
to RYRI genotype

SUMMARY

The aim of the study was to estimate the frequency of genotypes at the RYR! locus and to determine
the effect of different genotypes on fattening, slaughter and reproductive traits in Polish Landrace sows
originating from Polish nucleus farms. Out of 797 live pigs studied, 75.8% had the NN genotype, 23.2%
the Nn genotype, and 1% the nn genotype. Comparison of animals with the NN and Nn genotypes showed
better fattening and slaughter parameters in pigs with the NN genotype. In 282 reproductively evaluated
sows which gave 3 litters, genotype frequency was 74% for NN and 26% for Nn. Compared to Nn sows,
sows with the NN genotype gave birth to and reared more piglets in the first two litters.
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